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40570013.q  MS~~~HAPRFLLFLLQLLAASVVARPPPP~~~~ERADSAAVLRSFLASLPPPSRRVLRPSWRRGGGGG~~~~~~~~APHCAFLGVTCD~AAGAVAALNLSGAGLAGELAASAPRLCALP~~ALAALDLSRNGFTGSVPAALAACSCIATLVLSFNSLSGAVPPEILSSRRLRKVDLNSNALTGEIPTTGLAAGSSVLEYL 
40570012.q  MSRHLLLLLALLLLLLLFPLATSAQPPPPSNTSASTSAAAVLLSFLDSLPPASQRLLLPSWRQSRSSSSSGNATAPPPHCAFLGVTCS~DTGAVAALNLSGVGLTGALSASAPRLCALPASALPVLDLSGNGFTGAVPAALAACAGVATLLLGGNNLSGGVPPELLSSRQLVEVDLNGNALTGEIPAP~~AGSPVVLEYL 
73710002.q  ~~~~~MGLHIWCWLVVLFSLAP~LCCSLS~~~~~~ADGLALLDLAKTLILPSS~~~ISSNWSADDATP~~~~~~~~~~~CTWKGVDCD~EMSNVVSLNLSYSGLSGSLG~~~PQIGLMK~~HLKVIDLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
73710004.q  ~~~~~MRLVVWHWFFFFFFTSVSSSWSLT~~~~~~SDGLALLSLSRDLILPHS~~~ISSTWKASDTTP~~~~~~~~~~~CNWDGVSCN~KKNSVVSLDLSSSGVSGSLG~~~PQIGLMK~~SLQVLSLSNNSISGSIPQELGNCSMLDQLDLSSNSFSGEIPASLGDIKKLSSLSLYSNSLTGEIPEG~~LFKNQFLEQV 
AK064052.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240720.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIKASFSNVANMLLDWDDVHNHDFCSWRGVFCDNVSLNVVSLNLSNLNLGGEISSALGDLMNLQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
43200007.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTPAPAAASYRALVALLLVAVAVADDGSTLLEIKKSFRNVDNVLYDWAGG~~~DYCSWRGVLCDNVTFAVAALNLSGLNLGGEISPAVGRLKGIVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK060260.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15225286.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALFRDIVLLGFLFCLSLVATVTSEEGATLLEIKKSFKDVNNVLYDWTTSPSSDYCVWRGVSCENVTFNVVALNLSDLNLDGEISPAIGDLKSLLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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40570013.q  DLCVNSLSGAIPPELAAALPELTYLDLSSNNLSGPMPEFPPRCGLVYLSLYSNQLAGELPRSLTNCGNLTVLYLSYNKIGGEVPDFFASMANLQTLYLDDNAFVGELPASIGELVNLEELVVSENAFTGTIPEAIGRCRSLTMLYLNGNRFTGSIPKFIGDLTRLQLFSIADNGITGEIPPEIGKCRGLVEIALQNNSLS 
40570012.q  DLSGNSLSGAVPPELAA~LPDLRYLDLSINRLTGPMPEFPVHCRLKFLGLYRNQIAGELPKSLGNCGNLTVLFLSYNNLTGEVPDFFASMPNLQKLYLDDNHFAGELPASIGELVSLEKLVVTANRFTGTIPETIGNCRCLIMLYLNSNNFTGSIPAFIGNLSRLEMFSMAENGITGSIPPEIGKCRQLVDLQLHKNSLT 
73710002.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNGISGPMPSSIGNCTKLEVLHLLRNRLSGILPDTLSNIEALRVFDLSRNSFTGKVNFRF~ENCKLEEFILSFNYLRGEIPVWIGNCSSLTQLAFVNNSITGQIPSSIGLLRNLSYLVLSQNSLSGTIPPEIGNCQLLIWLHLDANQLE 
73710004.q  YLHYNKLSGSIPLTVGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTSLRYLWLHGNKLSGVLPDSIGNCTKLEELYLLDNQLSGSLPKTLSYIKGLKIFDITANSFTGEITFSF~EDCKLEVFILSFNQISNEIPSWLGNCSSLTQLAFVNNNISGQIPSSLGLLRNLSQLLLSENSLSGPIPPEIGNCQLLVWLELDANQLN 
AK064052.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240720.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDLQ~GNKLGGQIPDEIGNCVSLAYVDFSTNLLFGDIPFSISKLKQLEFLNLKNNQLTGPIPATLTQIPNLKTLDLARNQLTGEIPRLLYWNEVLQYLGLRGNMLTGTLSPDMCQLTGLWYFDVRGNNLTGTIPESIGNCTSFEILDVSYNQIT 
43200007.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MYGRRGGVLCCCLEMWLAGAWTRSNFDLKSNGLSGQIPDEIGDCSSLKTLILKNNQLIGVIPSTLSQLPNLKILDLAQNKLSGEIPRLIYWNEVLQYLGLRGNNLEGSISPDICQLTGLWYLDL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYNKLS 
AK060260.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15225286.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDLR~GNRLSGQIPDEIGDCSSLQNLDLSFNELSGDIPFSISKLKQLEQLILKNNQLIGPIPSTLSQIPNLKILDLAQNKLSGEIPRLIYWNEVLQYLGLRGNNLVGNISPDLCQLTGLWYFDVRNNSLTGSIPETIGNCTAFQVLDLSYNQLT 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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40570013.q  GMIPPDIAELNQLQKLSLFDNILRGPVPLALWRLSNMAVLQLNNNSFSGEIHSDITQMRNLTNITLYNNNFTGELPQELGLNTTPGLLHIDLTRNHFRGAIPPGLCTGGQLAVLDLGYNQFDGGFPSEIAKCQSLYRVNLNNNQINGSLPADFGTNWGLSYIDMSSNLLEGIIPSALGSWSNLTKLDLSSNSFSGPIPRE 
40570012.q  GTIPPEIGELSRLQKLYLYNNLLHGPVPQALWRLVDMVELFLNDNRLSGEVHEDITQMSNLREITLYNNNFTGELPQALGMNTTSGLLRVDFTRNRFRGAIPPGLCTRGQLAVLDLGNNQFDGGFSSGIAKCESLYRVNLNNNKLSGSLPADLSTNRGVTHLDISGNLLKGRIPGALGLWHNLTRLDVSGNKFSGPIPHE 
73710002.q  GTIPKELANLRNLQKLYLFENCLTGEFPEDIWGIQSLLSVDIYKNNFTGQLPIVLAEMKQLQQITLFNNSFTGVIPQGLGVNSS~~LSVIDFINNSFVGTIPPKICSGGRLEVLNLGSNLLNGSIPSGIADCPTLRRVILNQNNLIGSIP~QFVNCSSLNYIDLSYNLLSGDIPASLSKCINVTFVNWSWNKLAGLIPSE 
73710004.q  GTVPKELANLRKLEKLFLFENRLIGEFPEDIWSIKSLQSVLIYENSFTGRLPPVLAELKFLKNITLFNNFFTGVIPPDLGVNSR~~LTQIDFTNNSFVGGIPPNICSGKRLRILDLGLNLLNGSIPSNVMDCPSLERFILQNNNLSGPIP~QFRNCANLSYIDLSHNSLSGNIPASLGRCVNITMIKWSENKLVGPIPSE 
AK064052.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240720.p  GVIPYNIG~FLQVATLSLQGNKLTGRIPEVIGLMQALAVLDLSDNELTGPIPPILGNLSFTGKLYLHGNKLTGQIPPELGNMSR~~LSYLQLNDNELVGKIPPELGKLEQLFELNLANNNLVGLIPSNISSCAALNQFNVHGNFLSGAVPLEFRNLGSLTYLNLSSNSFKGKIPAELGHIINLDTLDLSGNNFSGSIPLT 
43200007.q  GSIPFNIG~FLQVATLSLQGNMFTGPIPSVIGLMQALAVLDLSYNQLSGPIPSILGNLTYTEKLYMQGNKLTGPIPPELGNMST~~LHYLELNDNQLSGFIPPEFGKLTGLFDLNLANNNFEGPIPDNISSCVNLNSFNAYGNRLNGTIPPSLHKLESMTYLNLSSNFLSGSIPIELSRINNLDTFNLSNNGLVGFIP~~ 
AK060260.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15225286.p  GEIPFDIG~FLQVATLSLQGNQLSGKIPSVIGLMQALAVLDLSGNLLSGSIPPILGNLTFTEKLYLHSNKLTGSIPPELGNMSK~~LHYLELNDNHLTGHIPPELGKLTDLFDLNVANNDLEGPIPDHLSSCTNLNSLNVHGNKFSGTIPRAFQKLESMTYLNLSSNNIKGPIPVELSRIGNLDTLDLSNNKINGIIPSS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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40570013.q  LGNLSNLGTLRMSSNRLTGPIPHELGNCKKLALLDLGNNFLSGSIPAEITTLGSLQNLLLAGNNLTGTIPDSFTATQALLELQLGDNSLEGAIPHSLGSLQYISKALNISNNQLSGQIPSSLGNLQDLEVLDLSNNSLSGIIPSQLINMISLSVVNLSFNKLSGELPAGWAKLAAQSPESFLGNPQLCVHSS~~DAPCLK 
40570012.q  LGALSILDTLLMSSNRLTGAIPHELGNCKRLAHLDLGNNLLNGSIPAEITTLSGLQNLLLGGNKLAGPIPDSFTATQSLLELQLGSNNLEGGIPQSVGNLQYISQGLNISNNRLSGPIPHSLGNLQKLEVLDLSNNSLSGPIPSQLSNMISLSVVNISFNELSGQLPDGWDKIATRLPQGFLGNPQLCVPSG~~NAPCTK 
73710002.q  IGNLGNLSSLNLSGNRLYGELPVEISGCSKLYKLDLSYNSLNGSALTTVSSLKFLSQLRLQENKFSGGIPDSLSQLDMLIELQLGGNILGGSIPSSLGKLVKLGIALNLSRNGLVGDIPPLG~NLVELQSLDLSFNNLTGGLA~SLGNLQFLYFLNVSYNMFSGPVPKNLVRFLNSTPSSFSGNADLCISCHENDSSCTG 
73710004.q  IRDLVNLRVLNLSQNSLQGVLPVQISSCSKLYLLDLSFNSLNGSALTTVSNLKFLSQLRLQENKFSGGIPDSLSQLDMLIELQLGGNVLGGSIPSSLGRLVKLGIALNICSNGLVGGIPPLLSNLVELQSLDLSLNGLTGDLD~MLGNLQLLHVLNVSYNRFSGPVPENLLNFLVSSPSSFNGNPDLCISCHTNGSYCKG 
AK064052.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAKNFSKFPMESFLGNPLLHVYCQDSSCGHS~HGQRVNISKTAIACIILGFIILLCVLLLAIYKTNQPQPLVKGSDKPV~~~~~~~~QGPPKLVVLQMD~~~~~~~ 
15240720.p  LGDLEHLLILNLSRNHLNGTLPAEFGNLRSIQIIDVSFNFLAGVIPTELGQLQNINSLILNNNKIHGKIPDQLTNCFSLANLNISFNNLSGIIPPMKNFTRFSPASFFGNPFLCGNWVGSICGPS~LPKSQVFTRVAVICMVLGFITLICMIFIAVYKSKQQKPVLKGSSKQP~~~~~~~~EGSTKLVILHMD~~~~~~~ 
43200007.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEIGNLRSIMEIDMSNNHLGGLIPQELGMLQNLMLLNLKNNNITGDVS~SLMNCFSLNILNVSYNNLAGVVPTDNNFSRFSPDSFLGNPGLCGYWLGSSCRSSGHQQKPLISKAAILGIAVGGLVILLMILVAVCRPHSPPVFKDVSVSKP~~~~~~VSNVPPKLVILHMN~~~~~~~ 
AK060260.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MILAAACWPHWAQVPKDVSLCKPDIHALPSSNVPPKLVILHMN~~~~~~~ 
15225286.p  LGDLEHLLKMNLSRNHITGVVPGDFGNLRSIMEIDLSNNDISGPIPEELNQLQNIILLRLENNNLTGNVG~SLANCLSLTVLNVSHNNLVGDIPKNNNFSRFSPDSFIGNPGLCGSWLNSPCHDSRRTVRVSISRAAILGIAIGGLVILLMVLIAACRPHNPPPFLDGSLDKP~~~~~~VTYSTPKLVILHMN~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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40570013.q  SQSAKNRTWKTRIVVGLVISSFSVMVASLFAIRY~~ILKRSQRLSTNRVSVRNMDSTEELPEELT~~YEDILRGTDNWSEKYVIGRGRHGTVYRTECK~LGKQWAVKTVDLS~~~~~~~~QCK~~~~~LPIEMKILNTVK~~HRNIVRMAGYCIRG~~~~SVGLILYEYMPEGTLFELLHR~~~~~~~RKPHAALDWTVR 
40570012.q  YQSAKNKRRNTQIIVALLVSTLALMIASLVIIHF~~IVKRSQRLSANRVSMRNLDSTEELPEDLT~~YEDILRATDNWSEKYVIGRGRHGTVYRTELA~VGKQWAVKTVDLS~~~~~~~~QCK~~~~~FPIEMKILNTVK~~HRNIVRMAGYCIRS~~~~NIGLILYEYMPEGTLFELLHE~~~~~~~RTPQVSLDWNVR 
73710002.q  SNVLRPCGSMSKKSALTPLKVAMIVLGSVFAGAF~~LILCVLLKYNFKPKIN~~SDLGILFQGSSSKLNEAVEVTENFNNKYIIGSGAHGIVYKAVLR~SGEVYAVKKLVHA~~~~~~~~AHKGSNASMIRELQTLGQIR~~HRNLIRLNEFLFKH~~~~EYGLILYDFMENGSLYDVLHG~~~~~~~TEPTPTLDWSIR 
73710004.q  SNVLKPCG~~ETKKLHKHVKIAVIVIGSLFVGAVSILILSCILLKFYHPKTKNLESVSTLFEGSSSKLNEVIEATENFDDKYIIGTGAHGTVYKATLR~SGEVYAVKKLAIS~~~~~~~~AQKGSYKSMIRELKTLGKIK~~HRNLIKLKEFWLRS~~~~EYGFMLYVYMEQGSLQDVLHG~~~~~~~IQPPPSLDWSVR 
AK064052.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIHTYEDIMRLTENLSEKYIIGYGASSTVYKCELK~SGKAIAVKRLYSQ~~~~~~~~YNH~SLREFETELETIGSIR~~HRNLVSLHGFSLSP~~~~HGNLLFYDYMENGSLWDLLHG~~~~~~~PSKKVKLNWDTR 
15240720.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIHTFDDIMRVTENLDEKYIIGYGASSTVYKCTSK~TSRPIAIKRIYNQ~~~~~~~~YPS~NFREFETELETIGSIR~~HRNIVSLHGYALSP~~~~FGNLLFYDYMENGSLWDLLHG~~~~~~~PGKKVKLDWETR 
43200007.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSLLVYEDIMTMTENLSEKYIIGYGASSTVYKCVSK~NRKPVAVKKLYAH~~~~~~~~YPQ~SFKEFETELETVGSIK~~HRNLVSLQGYSLSP~~~~VGNLLFYDYMENGSLWDVLHEG~~~~~~PTKKKKLDWETR 
AK060260.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAFLVYEDIMRMTENLSEKYIIGYGASSTVYKCVLK~NCKPVAIKKLYAH~~~~~~~~YPQ~SLKEFETELETVGSIK~~HRNLVSLQGYSLSP~~~~AGNLLFYDYLENGSLWDVLHAG~~~~~~SSKKQKLDWEAR 
15225286.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALHVYEDIMRMTENLSEKYIIGHGASSTVYKCVLK~NCKPVAIKRLYSH~~~~~~~~NPQ~SMKQFETELEMLSSIK~~HRNLVSLQAYSLSH~~~~LGSLLFYDYLENGSLWDLLHG~~~~~~~PTKKKTLDWDTR 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTYETN~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTE~~~~~~~~~~KVTLSEKET 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~GEEVAVKIFSSR~~~~~~~~~~~~EERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNR~~~~~~~~~~~YTVTVEGM 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVN~~~ESASLRERIEFLNEASVMKGFT~~CHHVVRLLGVVSKG~~~~QPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEM 
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40570013.q  HQIAFGVAQGLSYLHHDCV~~~~~PMIVHRDVKSSNILMDTELVPKLTDFGMGKIVEDDD~~LDATVSVVVGTLGYIAPEHGYYTRLT~~~~~~EKSDVYSYGVVLLELLCRKMPVDPAFGDSVDIVTWMRSNLTQADRRVIMECLDEEIMYWPEDEQAKALDLLDLAM~YCTQLACQSRPSMREVVNNLMRMDK~~~~~ 
40570012.q  HQIALGVAESLSYLHHDCV~~~~~PMIIHRDVKSSNILMDAELVPKLTDFGMGKIIDDDD~~ADATVSVVVGTLGYIAPEHGYSTRLS~~~~~~EKSDVYSYGVVLLELLCRKMPVDPAFGDGVDIVTWMGSNLNQADHSNIMRFLDEEIIYWPEHEKAKVLDLLDLAM~TCTQVSCQLRPSMREVVSILMRIERSNHVQ 
73710002.q  YSIALGTAHGLAYLHNDCH~~~~~PAIIHRDIKPKNILLDNDMVPHISDFGIAKLMDQYP~~AALQTTGIVGTIGYMAPEMAFSTKAT~~~~~~TEFDVYSYGVVLLELITRKMAVDSSFPGNMDIVSWVSSKLNETNQIETICDPALITEVYGTHEMEEVRKLLSLAL~RCTAKEASQRPSMAVVVKELTDARHVAGSY 
73710004.q  YTIALGTAHGLAYLHDDCQ~~~~~PAIIHRDIKPSNILLNGDMVPHIADFGIAKLMDQSS~~SAPQTTGVIGTFGYMAPELAFSTRSS~~~~~~IESDVYSYGVILLELLTKKQVVDPSFPDNMDIVGWVTATLNGTDQIELVCDSTLMEEVYGTVEIEEVSKVLSLAL~RCAAKEASRRPPMADVVKELTDVRKSAGKL 
AK064052.q  LRIAVGAAQGLAYLHHDCN~~~~~PRIIHRDVKSSNILLDENFEAHLSDFGIAKCVPSA~~~KSHASTYVLGTIGYIDPEYARTSRLN~~~~~~EKSDVYSFGIVLLELLTGKKAVDNESNLHQLILSKADDNT~~~~~~~~VMEAVDSEVSVTCTDMGLVRKAFQLAL~LCTKRHPSDRPTMHEVARVLLSLLPASAMT 
15240720.p  LKIAVGAAQGLAYLHHDCT~~~~~PRIIHRDIKSSNILLDGNFEARLSDFGIAKSIPAT~~~KTYASTYVLGTIGYIDPEYARTSRLN~~~~~~EKSDIYSFGIVLLELLTGKKAVDNEANLHQMILSKADDNT~~~~~~~~VMEAVDAEVSVTCMDSGHIKKTFQLAL~LCTKRNPLERPTMQEVSRVLLSLVPS~~~P 
43200007.q  LRIALGAAQGLAYLHHDCS~~~~~PRIIHRDVKSKNILLDKDYEAHLTDFGIAKSLCVS~~~KTHTSTYVMGTIGYIDPEYARTSRLN~~~~~~EKSDVYSYGIVLLELLTGKKPVDNECNLHHLILSKTANNA~~~~~~~~VMETVDPDIADTCKDLGEVKKVFQLAL~LCTKRQPSDRPTMHEVVRVLDCLVRPD~~P 
AK060260.q  LRIALGAAQGLAYLHHDCN~~~~~PRIIHRDVKSKNILLDKDYEAHLADFGIAKSLCTS~~~KTHTSTYVMGTIGYIDPEYACTSRLN~~~~~~EKSDVYSYGIVLLELLTGKKPVDNECNLHHLILSKAADNT~~~~~~~~VMEMVDPDIADTCKDLGEVKKVFQLAL~LCSKRQPSDRPTMHEVVRVLDCLVYPD~~P 
15225286.p  LKIAYGAAQGLAYLHHDCS~~~~~PRIIHRDVKSSNILLDKDLEARLTDFGIAKSLCVS~~~KSHTSTYVMGTIGYIDPEYARTSRLT~~~~~~EKSDVYSYGIVLLELLTRRKAVDDESNLHHLIMSKTGNNE~~~~~~~~VMEMADPDITSTCKDLGVVKKVFQLAL~LCTKRQPNDRPTMHQVTRVLGSFMLSE~~Q 
2phk_Phk    RKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPG~~~~~EKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQ~~~~~~~~FGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQK~RYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  IKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIK 
1ir3_IRK    IQMAAEIADGMAYLNAKKF~~~~~~~~VHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDX~~XRKGGKGLLPVRWMAPESLKDGVFT~~~~~~TSSDMWSFGVVLWEITSLAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDQPDNCPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPE 
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40570013.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
40570012.q  FFEEAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
73710002.q  SKQNSGPSNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
73710004.q  SKPEKTASRSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK064052.q  TPKTVDYSRLLAS~~~~~~~TTTAADMRGHDVTDIGDNSSSDEQWFVRFGEVISKHTM  
15240720.p  PPKKLP~~~~~~~~~~~~~~~SPAKVQEGEERRESHSSDTTTPQWFVQFREDISKSSL  
43200007.q  PPKSAQQLAMPQRPAVPSYINEYVSLRGTSVLSCANSSCTSDAELFLKFGEVISQNTE  
AK060260.q  PSKPALPPALPQSSTVPSYVNEYVSLRGGSTLSCENSSSASDAELFLKFGEVISQNTE  
15225286.p  PPAATDTSATLAG~~~SCYVDEYANLKTPHSVNCS~SMSASDAQLFLRFGQVISQNSE  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  M~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    VSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


